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Figure 3 A 
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figure 8 A 
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Figure 12 
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Figure 13 


HTV-ljR.n, SOS gpl40 


1 GTAGAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGA 
51 AGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAG 
101 AGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAAC 
151 CCACAAGAAGTAGTATTGGAAAATGTAACAGAACATTTTAACATGTGGAA 
201 AAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTT ATGGGATC 
251 AAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAT 
301 TGCAAGGATGTGAATGCTACTAATACCACTAATGATAGCGAGGGAACGAT 
351 GGAGAG AGGAGAAAT AAAAAACTGCTCTTTCAAT ATCACCACAAGCATAA 
401 GAGATGAGGTGCAGAAAGAATATGCTCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTA 
4 51 CCAATAGAT AAT AATAATACCAGCTATAGGTTGATAAGTTGTGACACCTC 
501 AGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATAC 
551 ATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGTAATGATAAGACG 
601 TTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACA 
651 TGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAG 
701 CAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGAACAATGCTAAA 
7 51 ACCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACC 
801 CAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATAT AGGACCAGGGAGAGCATTTT 
851 ATACTACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT 
901 AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAG 
951 AGAACAATTTGAGAATAAAACAATAGTCTTTAATCACTCCTCAGGAGGGG 
1001 ACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGAAGGAGAATTTTTCTAC 
1051 TGTAATTCAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAATAATACTGAAGG 
1101 GTCAAATAACACTGAAGGAAATACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAAC 
1151 AAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTAT<3CCCCTCGC 
1201 ATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGGTATTAAC 
1251 AAGAGATGGTGGTATT AATGAGAATGGGACCGAGATCTTCAGACCTGGAG 
1301 GAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTCTATAAATAT AAAGTA 
1351 GTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGTGCAAGAGAAGAGT 
1401 GGTGCAAAGAGAAAAAAGAGCAGTGGGAATAGGAGCTGTGTTCCTTGGGT 
1451 TCTTGGGAGCAGCAGGAAGCAGTATGGGCGCAGCGTCAATGACACTGACG 
1501 GTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTT 
1551 GCTGAGGGCTATTGAGGCGCAAGAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGG 
1601 GCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAGTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGG 
1651 GATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCTG 
1701 CACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCTCTAGATAGGA 
1751 TTTGGAATAACATGACGTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGACAATTAC 
1801 ACAAGCGAAATATACACACTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAA 
1851 GAATGAACAAGAATTATTGG^TTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATT 
1901 GGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTAT 
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.(b) 

30 VEKLWVTVYY GVPVWKEATT TLFCASDAKA YDTEVHNVWA THACVPTDPN 

80 PQEWLENVT EHFNMWKNNM VEQMQEDIIS LWDQSLKPCV KLT PLCVTLN 

130 CKDVNATNTT NDSEGTMERG EIKNCSFNIT TSIRDEVQKE YALFYKLDVV 

180 PIDNNNTSYR LISCDTSVIT QACPKISFEP IPIHYCAPAG FAILKCNDKT 

230 FNGKGPCKNV STVQCTHGIR PWSTQLLLN GSLAEEEWI RSDNFTNNAK 

280 TIIVQLKESV EINCTRPNNN TRKSIHIGPG RAFYTTGEII GDIRQAHCNI 

330 SRAKWNDTLK QIVIKLREQF ENKTIVFNHS SGGDPEIVMH SFNCEGEFFY 

380 CNSTQLFNST WNNNTEGSNN TEGNTITLPC RIKQIINMWQ EVGKAMYAPP 

4 30 IRGQIRCSSN ITGLLLTRDG GINENGTEIF RPGGGDMRDN WRSEFYKYKV 

480 VKIEPLGVAP TKfiKRRVVQR EKRAVG I GAV FLG FLGAAGS TMGAASMTLT 

530 VQARLLLSGI VQQQNNLLRA IEAQQRMLQL TVWGIKQLQA RVLAVERYLG 

580 DQQLLGIWGC SGKLIC£TAV PWNASWSNKS LDRIWNNMTW MEWEREIDNY 

630 TSEIYTLIEE SQNQQEKNEQ ELLELDKWAS LWNWFDITNW LWY 
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HIV-W AV1V2* SOS gpl40 


1 GTAGAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGA 
5 1 AGCAACCACCACTGTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAG 
101 AGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAAC 
151 CCACAAGAAGTAGTATTGGAAAATGTAACAGAACATTTTAACATGTGGAA 
201 AAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATC 
251 AAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGGTGCAGGATGT 
301 GACACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAAT 
351 TCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGTAATG 
4 01 ATAAGAGGTTGAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAA 
4 51 TGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGG 
501 CAGTCTAGCAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCAGGAACA 
551 ATGCTAAAACGATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAGAAATTAATTGT 
601 ACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGACCAGGGAG 
651 AGCATTTTATACTACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATT 
7 01 GTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATGAGACTTTAAAACAG ATAGTTATA 
751 AAATTAAGAGAACAATTTGAGAATAAAACAATAGTCTTTAATCACTCCTC 
801 AGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAAT 
851 TTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAATAAT 
901 ACTGAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAATACTATCACACTCCCATGCAG 
951 AATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGGAATGTATG 
1001 CCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATT ACAGGGCTG 
1051 CTATTAACAAGAGATGGTGGTATTAATGAGAATGGGACCGAGATCTTCAG 
1101 ACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAAT 
1151 ATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGTGCAAG 
1201 AGT^AGAGTGGTGCAAAGAGAAAAAAGAGCAGTGGGAATAGGAGCTGTGTT 
1251 CCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATGA 
1301 CACTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAG 
1351 AACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCAC 
1401 AGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAGTCCTGGCTGTGGAAAGAT 
1451 ACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTC 
1501 ATTTGCTGCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCTCT 
1551 GGATAGGATTTGGAATAACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTG 
1601 ACAATTACACAAGCGAAATATACACCCTAATTGAAGAATCGCAGAACCAA 
1651 CAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTT 
1701 GTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTAT 
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Figure 14 


(b) 

30 VEKLWVTVYY GVPVWKEATT TLFCASDAKA YDTEVHNVWA THACVPTDPN 

80 PQEVVLENVT EHFNMWKNNM VEQMQEDIIS LWDQSLKPCV KLTPLCGAGC 

130 DTSVITQACP KISFEPIPIH YCAPAGEAIL KCNDKTFNGK GPCKNVSTVQ 

180 CTHGIRPWS TQLLLNGSLA EEEWIRSDN FTNNAKTIIV QLKESVEINC 

230 TRPNNNTRKS IHIGPGRAFY TTGEIIGDIR QAHCNISRAK WNDTLKQIVI 

280 KLREQFENKT IVFNHSSGGD PEIVMHSFNC GGEFFYCNST QLFNSTWNNN 

330 TEGSNNTEGN TITLPCRIKQ IINMWQEVGK AMYAPPIRGQ IRCSSNITGL 

380 LLTRDGGlNE NGTEIFRPGG GDMRDNWRSE LYKYKWKIE PLGVAPTKCK 

4 30 RRWQREKRA VGIGAVFLGF LGAAGSTMGA ASMTLTVQAR LLLSGIVQQQ 

480 NNLLRAIEAQ QRMLQLTVWG IKQLQARVLA VERYLGDQQL LGIWGCSGKL 

530 IC£TAVPWNA SWSNKSLDRI WNNMTWMEWE REIDNYTSEI YTLIEESQNQ 

580 QEKNEQELLE LDKWASLWNW FDITNWLWY 
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HIV-WAV3SOSgpl40 
(a) 

1 GTAGAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGA 
5 1 AGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAG 
101 AGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAAC 
151 CCACAAGAAGTAGTATTGGAAAATGTAACAGAACATTTTAACATGTGGAA 
201 AAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATC 
251 AAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAT 
301 TGCAAGGATGTGAATGCTACTAATACCACTAATGATAGCGAGGGAACGAT 
351 GGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACCACAAGCATAA 

4 01 GAGATGAGGTGCAGAAAGAATATGCTCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTA 
451 CCN ATAGATAATAATAATACC AGCTATAGGTTGATAAGTTGTGAGACCTC 

5 01 AGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATAC 
551 ATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGTAATGATAAGACG 

6 01 TTCAATGGAAAAGGNCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTNCAATGTACACA 
651 TGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAG 
701 CAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGAACAATGCTAAA 

7 51 ACCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACC 
801 CAACAACAATGGAGCCGGCGATATAAGACAAGCACATTGTAACATTAGTA 
851 GAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGAGAA 
901 CAATTTGAGAATAAAACAATAGTCTTTAATCACTCCTCAGGAGGGGACCC 
951 AGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTA 
1001 ATTCAACACAACTGTT TAATAGTACTTGGAATAATAATACTGAAGGGTCA 
1051 AATAACACTGAAGGAAATACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAAT 
1101 TATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCA 
1151 GAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGA 
1201 GATGGTGGTATTAATGAGAATGGGACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGG 
1251 AGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAA 
1301 AAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACGAAGTGCAAGAGAAGAGTGGTG 
1351 CAAAGAGAAAAAAGAGCAGTGGGAATAGGAGCTGTGTTCCTTGGGTTCTT 
1401 GGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATGAGACTGACGGTAC 
1451 AGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTG 
1501 AGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCAT 
1551 CAAGCAGCTCCAGGCAAGAGTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATC 
1601 AACAGGTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAT^AACTCATTTGCTGCACT 
1651 GCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCTCTGGATAGGATTTG 
1701 GAATAACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGACAATTACACAA 
1751 GCGAAATATACACCCTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAAT 
1801 GAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTT 
1851 TGACATAACT^AAATGGCTGTGGTAT 
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(b) 


30 VEKLWVTVYY 

80 PQEWLENVT 

130 CKDVNATNTT 

180 XIDNNNTSYR 

230 FNGKXPCKNV 

280 TIIVQLKESV 

330 QFENKTIVFN 

380 NNTEGNTITL 

4 30 DGGINENGTE 

4 80 QREKRAVGIG 

530 RAIEAQQRML 

580 AVPWNASWSN 

630 EQELLELDKW 
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THACVPTDPN 
KLTPLCVTLN 
YALFYKLDW 
FAILKCNDKT 
RSDNFTNNAK 
LKQIVIKLRE 
STWNNNTEGS 
SNITGLLLTR 
APT KfiKRRW 
GIVQQQNNLL 
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